Amino Acid Composition Statistics for Completed Genomes

[ Sequence and database dumps available here ]
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Fealure RasiduesA C D E F G H I K L M H P G R 35 T ¥ W ¥ *

human genes {all chre.) 447410 0U0F7 0,024 0.045 0.054 0,033 0,07 | 0,025 0,037 0.050 0,099 0,02 | 0,031 0.070 0.042 0,051 0,086 0,054 0.060 0,015 0L0E2 0,003
TITFIEY  0UOFS 0019 0058 0,054 005 0U06E 0,027 0.049 0,055 0,082 0.0E4 0,047 0,055 0,052 0,055 0,083 0,055 0,059 0,010 0,030 0,000
BI40E73 0062 0021 0.052 0,064 0050 0,053 0.023 0.062 0065 0.087 0026 0.049 0.043 0u0d | 0051 0,080 0.058 0.062 001 | 00 0.008

yeast genes {all ehra) 2974116 0U0S5 0,012 0.052 0.055 0.045 0,049 0,02 0,066 0.073 0,095 0,02 | 0,051 0.044 0.029 0,044 0,090 0,053 0.056 0.010 0,024 0,002

Mean 0U0S7 0.019 0,052 0054 00 0,053 0,025 0,053 0.05 ] 00023 0002 0,047 0,054 0045 00053 0,085 0,057 0,029 0.0 2 0,030 0,002
Std. D, 0L0CrS 000k OO0 00000 10,00 10,0082 0,006 0O | 000Cest 0,00 0,006 0,01 | 0|0 On00s: On00eS: 10,00 0,006 0,00 000 000 0,001
stedde ! mean QIB0ZI400838 00060 IG5 0.14] 0.023 02100142 0042 0032 0227 0. 137 0.1 19001 16 0,044 0.032 0.033 0. 1S5 0. 123 0.575
range ! mean 0,239 0,99 0,242 0,008 0,400 0,363 0,203 0,530 0371 0,120 0EEF 0.622 0,434 0233 0317 0.1 19 0,095 0, |05 0,272 0241 |.512

Distance Matrix

burnan genes |all chrs.| waazl ganas |all chrs.|
hurnan genes |all chrs.| - 3.1 5% 547 FOI%

.15 - 2.0 4.54%

547 3.0 - 25T
yeazl ganes [all chrs.| 7.01% 4.54% 25T -

. . . —— huran genes (all chrs.?
Amino Acid Frequencies flu aenes tall chrs.?
worm genes tall chrs.?
yeast genes tall ches.?

—
A C DEFGHTEKL®MHNPILDRST Y WY ¥




